
Hayvan ve B�tk� Tüm Genom D�z�lemeye Bakış

Hayvanların ve b�tk�ler�n tüm genomlarını 
d�z�lemede yaygın olarak kullanılan tek nükleot�d 
pol�morf�zmler� (SNP'ler), �nsers�yon ve delesyon 
(�ndel), yapısal varyasyonlar (SV'ler) ve kopya 
sayısı varyasyonları (CNV'ler) dah�l olmak üzere 
genom�k varyasyon b�lg�ler�n�n tek ve uygun 
mal�yetl� b�r tahl�lde tanımlanmasına �z�n ver�r.

Kuzey Biyoteknoloji, ultra hızlı geri dönüş süresi, yüksek kaliteli dizileme verileri ve güvenilir 
sonuçlar ile hayvan ve bitki tüm genom dizileme hizmetleri sunar. Hayvan ve bitki tüm genom 
dizileme, populasyon genetiği araştırmaları, genom çapında ilişkilendirme çalışmaları (GWAS) ve 
tarımsal ıslah programları dahil olmak üzere çeşitli alanlarda çalışmalar yürütmektedir.

*NC/QC: NanoDrop konsantrasyonu/Qubit konsantrasyonu

Hayvan/B�tk� Özell�kler�: DNA örneğ� gereks�n�mler�

Platform T�p� Örnek T�p� M�ktar (Qub�t®) Saflık 

Illum�na 
NovaSeq 6000 

Genom�k DNA 
(PCR �çermeyen, 350 bp 

olmayan) 
≥ 5 μg A260/280=1.8-

2.0;degredasyon yok. 
Kontam�nasyon yok Genom�k DNA 

(PCR �çermeyen, 350 bp) ≥ 1.2 μg 

 
PacB�o Sequel II DNA CLR 

l�brary 
 

Yüksek Moleküler Ağırlıklı 
Genom�k DNA 

 

≥ 8 μg 
 
 

A260/280=1.8-2.0; 
A260/230=1.5-2.6; 
*NC/QC=0.95-3.00; 
Fragman uzunluğu ≥ 40 kb 
olmalıdır. 

PacB�o sequel II/IIe DNA 
H�F� l�brary 

 

Yüksek Moleküler Ağırlıklı 
Genom�k DNA 

 

≥15 μg 
 
 

A260/280=1.8-2.0; 
A260/230=1.5-2.6; 
*NC/QC=0.95-3.00 
Fragman uzunluğu ≥ 30 kb 
olmalıdır. 

Nanopore 
PromethION 

 

Yüksek Moleküler Ağırlıklı 
Genom�k DNA 

 

≥ 8 μg 
 
 

A260/280=1.82.0; 
A260/230=1.5-2.6; 
Fragman uzunluğu ≥ 30 kb 
olmalıdır. 

 



Hayvan/B�tk� Tüm Genom D�z�leme Özell�kler�: D�z�leme ve Anal�z

Platform T�p� Illum�na NovaSeq 6000 PacB�o Sequel II/IIe Nanopore PromethION 

Okuma Uzunluğu Pa�red-end 150 bp > 15 kb (Ortalama) > 17 kb (Ortalama) 

Öner�len D�z�leme 
Der�nl�ğ� 

 
 

SNP/InDel tesp�t� �ç�n : ≥ 10× Genet�k hastalıklar �ç�n: 
10-20× 

Genet�k hastalıklar �ç�n: 
10-20× 

SV/CNV tesp�t� �ç�n : ≥ 20× 
 

SV tesp�t� �ç�n : ≥ 20× 
 

Anal�z İçer�ğ� 
 
 
 
 
 

Standart Anal�z 
 

• Ver� kal�te kontrolü 
• D�z�leme hata oranı 
• Adaptör �çeren veya 

düşük kal�tel� 
okumaları f�ltreleme 

• Referans genom �le 
h�zalama 

• Har�talama, d�z�leme 
der�nl�ğ� ve kapsama 
�stat�st�kler� 

• SNP tesp�t�, 
açıklama ve 
�stat�st�kler 

 
Gel�şm�ş Anal�z 

 
• SV, ek açıklama ve 

�stat�st�kler 
• CNV araması, 

açıklama ve 
�stat�st�kler 

 

Standart Anal�z 
 

• Ver� kal�te kontrolü 
• D�z�leme h�zalaması 
• Yapısal Varyant (SV) algılama 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 

Kuzey B�yoteknoloj� Hayvan/B�tk� Tüm Genom D�z�leme H�zmetler�n�n 
Proje İş Akışı


